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INTRODUCCION

La interaccion entre microbiota intestinal y hospedador es de vital importancia en multiples procesos
relacionados con la salud del individuo. La microbiota intestinal es un ecosistema complejo y dinamico
que evoluciona tras el nacimiento con un claro impacto en la vida productiva del animal. Mediante
diferentes técnicas analiticas, este estudio tuvo como objetivo tratar de entender mejor la relacion entre
microbiota y hospedador durante las edades tempranas de la vida del lechén. Pare ello se estudiaron
las correlaciones entre los diferentes grupos taxondémicos, sus productos de fermentacion, la expresion
génica intestinal y la histomorfologia.

MATERIAL Y METODOS

Un total de 96 lechones (3-5 dias de vida), seleccionados de 16 camadas (3 lechones/camada), se
trasladaron a las granjas experimentales de la UAB en cuatro periodos consecutivos. Los animales
recibieron un lacto-reemplazante formulado con diferentes aditivos y tras 15 dias de estudio se
recogieron muestras fecales para el analisis de la microbiota (16S rRNA lllumina-Miseq), de digesta
colénica para el analisis de acidos grasos de cadena corta (AGCC) y acido lactico, y muestras de
yeyuno para histomorfologia y el estudio de la expresién génica (Open-Array). Se estudiaron las
posibles correlaciones entre los distintos parametros y las abundancias de los taxones bacterianos
(normalizados con DESeq2) mediante el programa MaAslin2 utilizando un modelo lineal. El modelo sélo
tuvo en cuenta los taxones presentes en al menos el 10% de las muestras.

RESULTADOS Y DISCUSION

Se hallaron correlaciones positivas entre concentraciones de diferentes AGCC y algunas de sus
especies bacterianas productoras. Cabe destacar las correlaciones positivas entre el acido acético y
Faecalibacterium prausnitzii; el acido butirico y Parabacteroides merdae; el acido valérico y
Megasphaera elsdenii o entre el 4cido lactico y Ligilactobacillus salivarius. A nivel de expresién génica,
se observaron correlaciones positivas entre genes proinflamatorios (IDO1, TLR4 y TGFp) y bacterias
descritas como disbidticas (Suturella y Tyzzerella) pero también con otras consideradas benéficas
(Rosburia). En relacion a los parametros histolégicos, destacar la correlacion negativa entre el género
Prevotella y la altura de vellosidades o entre Bacteroides y la profundidad de criptas. Phocaeicola
mostré una correlacion negativa con los linfocitos intraepiteliales. Subrayar la correlacion positiva de
Akkermansia muciniphila, con la altura de las vellosidades asi como con la expresién de CCK y de
PPARGC1«a a nivel yeyunal, gen con un papel relevante en la modulacion de la respuesta inflamatoria.
Esta bacteria, categorizada como beneficiosa en humanos (Cheng & Xie, 2020), podria también en
cerdos ser uno de los microorganismos clave para una microbiota saludable.

CONCLUSION
Las correlaciones positivas observadas entre diferentes AGCC, acido lactico y algunas de sus especies
productoras, evidencian la robustez de la metodologia utilizada. Las correlaciones encontradas entre
ciertos grupos taxonémicos, la histomorfologia y la expresién de diferentes genes implicados en la
respuesta inmunitaria, confirmaria la importancia de los primeros dias de vida del lechén para el
desarrollo de la respuesta inmune y nos ayuda a entender mejor las complejas interacciones entre
microbiota-hospedador.
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