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INTRODUCCIÓN 
El caballo posee adaptaciones en sus sistemas corporales que le confieren capacidades únicas a 
consecuencia de su historia evolutiva natural como animales de pastoreo, destacando sus 
adaptaciones musculares (Rivero y Hill, 2016). En los últimos años, han aumentado los estudios de 
asociación genómica (GWAS) en diferentes razas equinas, los cuales han evidenciado modificaciones 
del genotipo y fenotipo como consecuencia de la selección, sin embargo, el caballo de Pura Raza 
Española (PRE) ha sido poco caracterizado en este sentido. El objetivo de este trabajo fue llevar a cabo 
un GWAS con el fin de identificar genes asociados considerando ocho parámetros de composición de 
las fibras musculares en caballos PRE. 
 

MATERIAL Y MÉTODOS 
Se utilizaron muestras almacenadas de sangre congelada de 160 caballos inscritos en el Libro 
Genealógico del PRE pertenecientes a la Cría Caballar de las Fuerzas Armadas de los cuales se 
disponían los datos de las proporciones de cada tipo de fibra muscular obtenidos de biopsias del 
Laboratorio de Biopatología Muscular de la Universidad de Córdoba realizadas a nivel del músculo 
glúteo medio a dos centímetros de profundidad. Las muestras fueron genotipadas con el kit GeneSeek® 
Equine (NEOGEN). Se realizó un filtrado de los SNP con el software PLINK v 1.9 (Chang et al., 2015) 
utilizando los siguientes parámetros: MAF ≥0,05, HW P > 0,001 y CR >90%; se realiza un análisis de 
asociación genómica (GWAS) con el software GEMMA v 0.98.1 (Zhou y Stephens, 2012), donde fueron 
incluidos el año de nacimiento y el sexo como covariables cuantitativas. Los p-values obtenidos fueron 
corregidos mediante el método FDR. 
 

RESULTADOS Y DISCUSIÓN 
Se detectaron ocho SNP significativos asociados con los tipos de fibras musculares (I, IIA, IIX) y con la 
isoforma de la cadena pesada de la miosina tipo IIX, localizados en los cromosomas 1, 3, 5 y 17. Estos 
SNP están localizados cerca de algunos genes, como son RBPJ, LCORL, SLIT2 y MYPN. Se ha 
relacionado al gen MYPN con rasgos de calidad de la carne en reproducción y cría del ganado vacuno 
(Jiao et al., 2010), así como una sobreexpresión en enfermedades miocárdicas en humanos (Miyatake 
et al., 2017). Los genes RBPJ y SLIT2 se relacionan con la expresión génica de las células musculares 
lisas (Rozenberg et al., 2018) y el gen LCORL está implicado en la variación del tipo y la morfología 
corporal de los caballos (Ardestani et al., 2020)  
 

CONCLUSIÓN 
El análisis de asociación genómica ha detectado ocho SNP significativos a nivel genómico, que se 
sitúan próximos a cuatro genes candidatos que pueden influir en la composición de las fibras 
musculares en el caballo de raza PRE. 
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