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La calidad de la carne de res suele ser, junto con el precio, imprescindible para la
satisfaccion del consumidor y el mantenimiento del nivel de consumo en los paises donde este
llega al limite o empieza a disminuir. Desgraciadamente, es un carécter dificil de medir que
requiere un panel de catadores para evaluar las caracteristicas sensoriales: terneza, flavor y
jugosidad. Entre ellas, la terneza es indudablemente la més importante por su impacto sobre el
grado de satisfaccion del consumidor. La medida instrumental de la fuerza de corte permite
una prediccion objetiva de la terneza, pero se limita a estudios cientificos por ser demasiado
costoso para utilizarse rutinariamente en los programas de mejora. La ausencia de valoracion
de la calidad en los mataderos imposibilita implementar una escala de precio segun la calidad.
Sin embargo, los profesionales esperan poder utilizar marcadores genéticos de la calidad para
aplicar unos precios diferenciales en base a la informacidn genética de dichos marcadores.

El estudio de la variabilidad genética de la calidad de la carne de res se fomentd en los
grandes paises productores, como EE.UU. o Australia. Ultimamente en Francia, se invirtié en
programas de investigacion para analizar el determinismo genético de la calidad en las razas
de carne especializadas, como Charolais, Limousin y Blonde d’Aquitaine. En general, la
terneza, valorada por un panel de catadores o predicha instrumentalmente, presenta una
variabilidad genética del orden del 25% de la variabilidad fenotipica. Como para la mayoria
de los caracteres de produccion, se espera que esa variabilidad, ademas de un gran nimero de
genes con efectos diminutos, dependa de unos cuantos genes con polimorfismo con efectos
cuantificables (QTL).

La tarea de descubrir esos polimorfismos es colosal. Con los progresos en genémica y
genética cuantitativa se podria utilizar marcadores moleculares para distinguir animales con
alelos favorables del QTL. Asi, la disponibilidad de “SNP chip”, con 50.000 marcadores que
cubren todo el genoma permite localizar los QTL por analisis de asociacion o “desequilibrio
de ligamiento” en poblaciones de produccion. Los primeros resultados, en un estudio
Australiano y en las tres razas estudiadas en Francia, evidenciaron entre 30 y 60 QTL de la
terneza o la fuerza de corte en cada poblacion. Sin embargo, entre los numerosos QTL
detectados, unos pueden ser falsamente positivos. Por lo que es indispensable confirmar esas
asociaciones con otras muestras de animales de similar origen genético, como hicieron en la
publicacidn australiana, donde solamente 1/8 fueron comprobadas.

Gracias a las inversiones para constituir muestras de referencia (base de datos fenotipicos
y muestras de ADN), la deteccion y localizacion fina de QTL de la calidad de la carne es ya
una realidad. Pero son aun necesarios estudios de confirmacion sobre poblaciones de
produccion y mediando la calidad segin el uso del pais, antes de comenzar a utilizar la
seleccidn asistida por marcadores.



