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INTRODUCCION

El Dairy Cattle Breeding Simulation Program (DCBSP) es un entorno virtual de simulaciéon de rebafios
de bovino lechero, enfocado a la docencia de mejora genética animal. Sus origenes se situan a finales
de la década de 1950 en la Michigan State Univ. (East Lansing, MI, EUA), donde L.D. McGilliard
desarroll6 las primeras versiones del programa en lenguaje FORTRAN sobre tarjetas perforadas. En
ese momento la seleccién se centraba Unicamente en el caracter litros de leche y no fue hasta la década
de 1970 que M. L. McGilliard y D. Edlund (Virgina Tech Univ., Blacksburg, VI, EUA) lo ampliaron a un
contexto multi-caracter. El afio 1979 permitia ya simular hasta 100 rebafios evaluados mediante indices
de seleccion, y se us6 en 49 universidades a nivel internacional. Posteriormente, J.F. Medrano (Univ.
California-Davis, Davis, CA, EUA) coordiné e impulsé las actualizaciones del programa a partir de la
década de 1990, incluyendo evaluacion BLUP sin limite de rebafios (v.3.4., julio 2007) y evaluacion
gendmica (v.5.07., abril 2016). De forma paralela, se desarrollaron soportes web (Medrano et al., 2010;
Ibafiez-Escriche et al., 2022) para la interaccion entre los usuarios y el DCBSP. Esta version del
programa simulaba de forma flexible y realista los aspectos productivos y reproductivos de un rebafio
lechero con un énfasis especial en la seleccion por caracteres productivos.

MATERIAL Y METODOS

La version 6.03 del DCBSP se ha desarrollado especificamente para mantener todas las
funcionalidades de las versiones previas, incluyendo mejoras relevantes en los aspectos reproductivos.
En este sentido, se ha sumado entre los caracteres fenotipicos evaluados la tasa de fertilidad de la
vaca. Su media y componentes de varianza vienen definidos a priori por el administrador del programa,
y se evaluan mediante un modelo BLUP multi-caracter juntamente con los litros de leche, el porcentaje
de grasa y el porcentaje de proteina (permitiéndose también las mismas opciones de evaluacion
gendémica que para los demas caracteres fenotipicos). Con el objetivo de completar el enfoque
reproductivo del programa, el aplicativo web permite también el uso de semen sexado, cuyo coste
econdémico y porcentaje de terneras en la descendencia lo define el administrador del programa de
manera totalmente flexible.

RESULTADOS Y DISCUSION

La inclusion de la tasa de fertilidad, como un caracter reproductivo, en el marco de evaluacion
genética/gendmica del DCBSP provoca un cambio muy relevante en el esquema de simulacion, puesto
que por primera vez se permite seleccionar para un fenotipo que incide directamente en la evolucion
de las vacas del rebafio. En este sentido, tanto la seleccidn intencionada sobre el caracter fertilidad
como la seleccion indirecta (por correlacion genética con los demas fenotipos) pueden incidir
directamente sobre los dias abiertos de cada vaca/ternera y, en consecuencia, sobre el nimero de
terneras disponibles para seleccion en cada ronda. La posibilidad de inseminar con semen sexado (con
o0 sin coste econdmico adicional) busca precisamente aportar una opcion adicional y realista para la
gestion de la futura reposicion.

CONCLUSION
Se presenta el DCBSP v.6.03 y su soporte web que permite una aproximacion practica y realista a la
seleccion genética y gendmica en bovino lechero.
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