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INTRODUCCION

La resiliencia, definida como la capacidad del animal para mantener o recuperar rapidamente su
rendimiento ante desafios ambientales, es clave en la produccion ganadera (Hermesch, 2014). Se han
identificado variantes de un solo nucleétido (SNV) en genes candidatos asociados a la varianza
ambiental del tamafio de camada (VErc), una medida utilizada como indicador de resiliencia (Casto-
Rebollo et al., 2021, 2020). El objetivo de este estudio es analizar esas mutaciones funcionales en la
poblacién seleccionada divergentemente por VE+1c y en dos lineas maternas seleccionadas por tamano
de camada (TC) con distinta longevidad. Se estudian las frecuencias alélicas y genotipicas en estas
poblaciones, asi como su relaciéon con VErc y TC, con el fin de avanzar en la identificacion de genes
que puedan tener un papel importante en la resiliencia y la longevidad.

MATERIAL Y METODOS
Se genotiparon 24 SNVs asociados con resiliencia (Casto-Rebollo et al., 2021, 2020) mediante el
QuantStudio 12K Flex Real-Time PCR a partir de muestras de sangre de animales de cuatro lineas
genéticas: dos lineas divergentes seleccionadas por alta (H, n = 175) y baja (L, n = 189) VE+c (Blasco
et al., 2017), y dos lineas maternas seleccionadas por TC con diferencias en longevidad. La linea A (n
= 168) presenta una longevidad estandar, mientras que la linea LP (n = 175) presenta el doble de
longevidad que la linea A (El Nagar et al., 2021). Se calcularon las frecuencias alélicas y genotipicas y
se relacionaron con la VErc y el TC. Se utilizd el estadistico Kruskall para comparar frecuencias
genotipicas entre poblaciones y fenotipos, aplicando la correccion de Bonferroni para pruebas multiples.

RESULTADOS Y DISCUSION

Las frecuencias alélicas y genotipicas variaron entre las cuatro poblaciones para 15 SNVs. Los
resultados mas interesantes se encontraron para las variantes de los genes FOXI1, ITGB8a, MC2R y
FKBP10. El genotipo CC de FOXI1 se asocié con menor VEtc (p = 0,00) y fue mas frecuente en las
lineas L (0,81) y LP (0,46), las lineas con mayor resiliencia y longevidad, respectivamente, y menos
frecuente en las lineas H (0,20) y A (0,05). Los SNVs ITGB8a, MC2R y FKBP10 mostraron una relacion
desfavorable entre VETc y TC (p < 0,02). Por ejemplo, en el caso del SNV /TGB8a, se encontro que el
alelo A estaba asociado a una menor VErc y, en desacuerdo con lo esperado, era mas frecuente en la
linea H (0,99) que en la linea L (0,89). Ademas, el alelo C estaba asociado con un aumento de la VErc
(menor resiliencia) y del TC y era mas frecuente en la linea L (0,11) que en la H (0,01), evidenciando
un antagonismo genético entre mejor resiliencia (baja VErc) y mayor TC. Estos resultados no estan de
acuerdo con los resultados previos del experimento de seleccion divergente por VErc, la linea L
presenta menor VErc, mayor TC y mayor resiliencia que la linea H (Blasco et al., 2017). Esta asociacion
del alelo C con un mejor TC estaria de acuerdo con el hecho de que el alelo C es el alelo predominante
en las lineas seleccionadas por tamario de camada (A: 0,77; LP: 0,94).

CONCLUSION
Este estudio aporta informacion sobre la base genética de la resiliencia mediante el analisis de variantes
funcionales asociadas a la resiliencia en cuatro poblaciones de conejos. La distribucidon genotipica de
FOXI1 sugiere una asociacion genética favorable entre resiliencia y longevidad; sin embargo, tres SNVs
estudiados mostraron efectos antagdnicos entre la resiliencia, medida como VErc, y el tamafio de
camada.
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