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Resumen  

Se ha llevado a cabo un experimento de selección divergente por variabilidad en tamaño de 
camada en conejo durante diecisiete generaciones. La línea homogénea (HO) presenta una menor 
variabilidad y un mayor tamaño de camada que la línea heterogénea (HE) como consecuencia de un 
mayor número y desarrollo de los embriones en las primeras horas de la gestación. El objetivo de este 
trabajo fue examinar la asociación entre la variabilidad del tamaño de camada y la fecundidad, a través 
de la morfología y la presencia de marcadores de proliferación, apoptosis, esteroidogénesis y proteínas 
reguladoras de la actividad ovárica en las dos líneas de nuestro experimento de selección divergente 
por variabilidad del tamaño de camada. Se realizó un estudio histomorfométrico de la foliculogénesis 
en los ovarios de 16 conejas multíparas no lactantes (8 por línea), junto con la cuantificación de 
marcadores de proliferación (PCNA, ciclina B1 y BrdU), apoptosis (bax, caspasa 3 y fragmentación de 
ADN), esteroidogénesis (progesterona y estradiol) e identificación de proteínas en las células de la 
granulosa (CG). Las hembras de la línea HO tuvieron más de un gazapo al parto frente a las hembras 
de la línea HE (7.6 gazapos vs. 6.5 gazapos). El peso del ovario, la proporción de folículos 
primordiales y primarios, y el diámetro de los ovocitos de los folículos primordiales y primarios 
fueron similares entre líneas. La proporción de folículos secundarios fue menor en la línea HO que en 
la línea HE, pero solo las hembras de la línea HO presentaron folículos preovulatorios. El diámetro de 
los ovocitos de los folículos primarios y secundarios fue mayor en la línea HO que en la línea HE 
(88.49 µm vs. 77.86 µm en folículos primarios y 122.10 µm vs. 109.87 µm en folículos secundarios).  

No hubo diferencias entre líneas en PCNA, ciclina B1, caspasa 3, fragmentación de ADN, 
progesterona y estradiol. Sin embargo, las CG en la línea HO presentaron una mayor incorporación de 
BrdU y una menor acumulación de bax que en la línea HE, además de un mayor número de péptidos 
involucrados en la diferenciación celular, proliferación/división (proteínas del citoesqueleto) y 
adhesión (50 proteínas vs. 38 proteínas). En conclusión, la mayor prolificidad de la línea HO estaría 
causada por: (1) una mejor transformación de folículos secundarios a preovulatorios, (2) un mayor 
crecimiento (maduración citoplasmática) de los ovocitos, (3) un aumento de la síntesis de ADN y una 
disminución de la apoptosis citoplasmática en las CG, y la presencia de un mayor número de péptidos 
implicados en la diferenciación celular, proliferación/división (proteínas del citoesqueleto) y adhesión. 
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