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Resumen 
 

El cerdo Ibérico se caracteriza desde el punto de vista reproductivo por su baja 
prolificidad, por lo que los tamaños de camada promedio son mucho menos numerosos 
que en la mayor parte de las razas más comerciales. En el programa de mejora que la 
empresa Sánchez Romero Carvajal (SRC) desarrolla en dos explotaciones situadas en La 
Granada de Ríotinto (Huelva) en colaboración con INIA-CSIC, se aplica un índice de 
selección materno que incluye el número de lechones nacidos vivos (NV) y el peso de la 
camada a 21 días (PD). Sin embargo, las heredabilidades de estos caracteres, sobre todo 
de NV, son bajas, por lo que se están buscando alternativas de mejora que puedan 
incrementar la respuesta a la selección. En ese contexto, el objetivo de este trabajo ha sido 
estudiar el efecto de diversos SNPs, localizados en genes conocidos relacionados con 
características reproductivas en la población de cerdos Ibéricos de la línea SRC.  

Para ello se ha partido de una base de datos de 3981 camadas nacidas de 547 
cerdas (7,28 camadas por cerda). Como caracteres maternos se analizaron, además de NV 
y PD, el número de lechones nacidos totales (NT), el peso de la camada al nacimiento 
(P0) y los kg de lechón llevados a destete desde el nacimiento (KL). Las cerdas fueron 
genotipadas mediante KASP para 13 SNPs localizados en los genes ESR1 (3 SNPs), 
ESR2, RBP4, GHR (2), FSHR, PRLR (3), LHR y LHCGR. El análisis de asociación se 
efectuó con el programa QxPak con un modelo animal que incluyó como efectos 
aleatorios el genético calculado a partir de una matriz de parentesco de 1130 animales, el 
ambiente permanente de la cerda y el efecto año/estación, y como efectos fijos la 
explotación (2 niveles), el tipo de verraco (Ibérico o Duroc) y el orden de parto (de 1 a 
>6). El efecto del SNP se ajustó como una covariable que toma valores de 1 o -1 cuando 
el animal es homocigoto o 0 si es heterocigoto. 

Los análisis realizados mostraron escasos resultados significativos. Para P0 se 
obtuvieron dos asociaciones significativas, para GHR_rs335414267 y 
PRLR_rs321599893 (p-val = 0.033 y 0.043, respectivamente), mientras que para NT y 
NV sólo se observó asociación con PRLR_rs321004462 (p-val = 0.010 y 0.027, 
respectivamente) y en la misma dirección desde el punto de vista del alelo favorable. 
Ninguna asociación fue significativa para PD o KL.  

Como conclusión, los SNPs PRLR_rs321599893 y PRLR_rs321004462, con 
MAFs del alelo favorable del 33% y 31%, respectivamente, son buenos candidatos de 
partida tanto para tamaño de camada como para su peso al nacimiento, por lo que los 
trabajos de genotipado para estos SNPs continuarán en la citada población.  
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