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Resumen

La seleccion por uniformidad del peso al nacimiento (PN) es un objetivo relevante de los programas
de mejora genética animal en la actualidad, debido a que estd asociada con el bienestar y la robustez.
Sin embargo, en cuyes, especie de importancia econdomica y nutricional especialmente en la region
Andina de América del sur, este objetivo se ve limitado por su reducido tamafo de camada, lo que
restringe el numero de registros disponibles por camada y dificulta la medicion de la variabilidad del
PN intra-camada. Para abordar este problema, se llevaron a cabo dos estudios basados en simulacion.

El primer estudio tuvo como objetivo evaluar el impacto de diferentes estructuras de datos sobre el
rendimiento de modelos heterocedasticos (HE), en funcion del tamaiio de camada medio (TC de 2 a 7),
el nimero de animales reproductores (NAR de 255-1009 a 1005-4009), el niimero de camadas por
madre (NC de 2 a 6) y las generaciones de registros, de 2 a 6. Los datos simulados fueron analizados
bajo enfoques frecuentista y Bayesiano. Los resultados mostraron que TC reducidos generan sesgos
importantes en la estimacion de la varianza de camada que afecta a la varianza residual especialmente
bajo el enfoque frecuentista. No obstante, la precision de los valores genéticos para uniformidad del PN
fue idéntica entre enfoques y mejord con un mayor TC (desde 0.55 en TC=2 hasta 0.79 en TC=6) y un
mayor NC (desde 0.57 en NC=2 hasta 0.75 en NC=6).

El segundo estudio utilizd datos simulados a partir de estructuras reales de tres poblaciones de
cuyes, manteniendo la estructura de su informacion y de apareamientos. Se evaluaron modelos
completos (con efectos sistematicos, efecto genético aditivo y efecto de camada) e incompletos (con
efectos sistematicos, efecto genético aditivo y sin efecto de camada) bajo enfoque frecuentista y
Bayesiano. Los resultados confirmaron que los modelos HE proporcionan estimaciones y predicciones
razonables, especialmente en poblaciones con mayor profundidad de pedigri y mayor numero de
registros. Asimismo, ignorar el efecto de camada no afect6 significativamente la precision de los valores
genéticos para la uniformidad del PN. Tras cinco generaciones de seleccion se espera una reduccion de
la variabilidad fenotipica del PN hasta quedar entre un 66% y un 90% de la inicial.

Se evidencid que la seleccion por uniformidad es potencialmente viable incluso bajo condiciones
de informacion limitada. Sin embargo, su eficiencia esta condicionada por la informacion disponible,
especialmente por la densidad del pedigri y por la cantidad de registros.
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